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Microsatelliti (SSR markers)
Ripetizioni di sequenze semplici
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Variablità di lunghezza dei 
frammenti

Dati di analisi di marcatori
•Nomi degli alleli di lunghezza
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Marcatori funzionali

La individuazione di SNPs ( polimorfismi di singoli nucleotidi), INDELS ( 

Inserzioni e delezioni), riarrangiamenti di singole sequenze dovute anche 

a trasposoni aprono la strada per la identificazione di “marcatori 

funzionali” e cioé mdificazioni di sequenza in geni di cui é nota la 

funzione .

I marcatori funzionali possono essere in sequenze codificanti ma anche 

non codificanti:

a) Nelle sequenze codificanti una mutazione può o no portare a proteine 

con diversi livelli di attività

b) Nelle sequenze non codificanti le mmutazioni possono portare a 

modificazioni della regolazione dei geni 
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Stem cells(SC) are in the hatched area

CZ=central zone

PZ=peripheral zone

L1: epidermis

L2: sub-epidermal

Pn= primordia

From I.Baurle, 2003
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